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AK100780.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGSFLRKQPSFLLILLILHLGAREARALSSDGEALLAFKKAVTTSDGIFLNWREQDVDPCNWKGVGCDSHTKRVVCLILAYHKLVGPIPPEIGRLNQLQALSLQGNSLYGSLPPELGNCTKLQQLYLQGNYLSGHIPSEFGDLVELGTLDLSSNTLSGSIPPSLDKLAKLTSFNVSMNFL 
15227455.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MITIYSAQIAEGIKSFFSPGEALLSFRNGVLASDGVIGLWRPEDPDPCNWKGVTCDAKTKRVIALSLTYHKLRGPLPPELGKLDQLRLLMLHNNALYQSIPASLGNCTALEGIYLQNNYITGTIPSEIGNLSGLKNLDLSNNNLNGAIPASLGQLKRLTKFNVSNNFL 
AK103026.q  MDSTSNKMKKMEPTSGGRHGTPGQVVGLCAALVTAMAASLLCSTSMALTPDGQALLELKLSFNGSSQRLTTWKPTDPNPCGWEGISCSFPDLRVQSINLPYMQLGGIISPNIGKLDKLQRIALHQNSLHGPIPSEIKNCTELRAIYLRANYLQGGIPSEIGELIHLTILDLSSNLLRGTIPASIGSLTHLRFLNLSTNFF 
AK065614.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHTTMVALYITICSILFIVSKMLISF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLYKKWA~~~~~~~~~~~~~RKKRIIENSLTG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKMVMFRSAAMQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
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AK100780.q  TGAIPSDGSLVNFNETSFIGNRGLCGKQINSVCKDAL~~~~QSPSNGPLPPSADDFINR~RNGKNSTRLVISAVATVGALLLVALMCFWGCFLYKN~~FGKKDIHGFRVELCGGSSIVMFHGDLPYSTKEILKKLETMDDENIIGVGGFGTVYK~~~~~~LAMDDGNVFALKRIMKTNEGLG~QFFDRELEILGSVK~HR 
15227455.p  VGKIPSDGLLARLSRDSFNGNRNLCGKQIDIVCNDSG~~~~NSTASG~~SPTG~~~~~~~QGGNNPKRLLISASATVGGLLLVALMCFWGCFLYKK~~LGRVESKSLVIDVGG~~~~~~~~~DLPYASKDIIKKLESLNEEHIIGCGGFGTVYK~~~~~~LSMDDGNVFALKRIVKLNEGFD~RFFERELEILGSIK~HR 
AK103026.q  SGEIPNVGVLGTFKSSSFVGNLELCGLPIQKACRGTLGFPAVLPHSDPLSSAGVSPINNNKTSHFLNGIVIGSMSTMALALIAVLGFLWICLLSRKKSIGGSYVKMDKQTIPDGAKLVTYQWNLPYSSGEIIRRLELLDEEDVVGCGGFGTVYK~~~~~~MVMDDGTAFAVKRIDLNREGRD~RTFEKELEILGSIR~HI 
AK065614.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSPKSFLTMIMGLSNKDIIGSGGYGTVYR~~~~~~LSVGEKAAFAVKKLSRGSAEMD~RGFERELDTMGDIK~HR 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNESASLRERIEFLNEASVMKGFT~CH 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRG~~~~~KWRGEEVAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHENI~LG 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVK~~~~IIDVTGGGSFSAEEVQELR~~~~~EATLKEVDILRKVSGHP 
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AK100780.q  YLVNLRGYCNSPSSKLLIYDYLPGGNLDEVLHEKSEQ~~~~~~~~~LDWDARINIILGAAKGLAYLHHDC~~~~~SPRIIHRDIKSSNILLDGNFEARVSDFGLAKLLE~~DDKS~HITTIVAGTFGYLAPEYMQSGR~~~~~~ATEKTDVYSFGVLLLEILS~~~~~GKRPTDASFIEKGLNIVGWLNFLVGENREREI 
15227455.p  YLVNLRGYCNSPTSKLLLYDYLPGGSLDEALHKRGEQ~~~~~~~~~LDWDSRVNIIIGAAKGLAYLHHDC~~~~~SPRIIHRDIKSSNILLDGNLEARVSDFGLAKLLE~~DEES~HITTIVAGTFGYLAPEYMQSGR~~~~~~ATEKTDVYSFGVLVLEVLS~~~~~GKLPTDASFIEKGFNIVGWLNFLISENRAKEI 
AK103026.q  NLVNLRGYCRLPTAKLLIYDFLELGSLDCYLHGDAQDDQ~~~~~~PLNWNARMKIALGSARGLAYLHHDC~~~~~SPVIVHRDIKASNILLDRSLEPRVSDFGLARLLV~~DNDA~HVTTVVAGTFGYLAPEYLQNGH~~~~~~ATEKSDVYSFGVLLLELVT~~~~~GKRPTDACFLKKGLNIVGWLNTLTGEHRLEEI 
AK065614.q  NIVPLCGYYAAPHFNLLIYELMPNGSLDTILHGKEETRR~~~~~~ALGWEARHKIAAGVARGLAYLHHDC~~~~~IPHVIHRDIKSSNILLDHNMEARVSDFGLATLMK~~PNHS~HVTTVVAGTFGYLAPEYFETGR~~~~~~ATTKGDVYSYGVVLLELLT~~~~~GMRPTDESFLENGTRLVTWVKETMEEKREEHA 
1ir3_IRK    HVVRLLGVVSKGQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLN~~~~~~~~AKKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIX~~ETDXXRKGGKGLLPVRWMAPESLKDGV~~~~~~FTTSSDMWSFGVVLWEITS~~~~~LAEQPYQG~~~~~~~~~~~~~~LSNEQVLKFV 
1ias_TGFbR  FIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVT~~~~~~~~~~~VEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKL 
2phk_Phk    NIIQLKDTYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSE~~~~~~~~~~KETRKIMRALLEVICALHKLN~~~~~~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLD~~~~~PGEKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPPFWHRKQMLMLRMIMS 
 
                    610       620       630       640       650       660      
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|.. 
AK100780.q  VDPYCEG~VQIETLDALLSLAKQCVSSLPEERPTMHRVVQMLESDVITPCPSDFYDSE~~~~  
15227455.p  VDLSCEG~VERESLDALLSIATKCVSSSPDERPTMHRVVQLLESEVMTPCPSDFYDSSSD~~  
AK103026.q  IDENCGD~VEVEAVEAILDIAAMCTDADPGQRPSMSAVLKMLEEEILSPCMSELYYEQHLEL  
AK065614.q  VDSALESSFPAEEVKLVFKVADKCLESEPCNRPTMAEVVKLLEQAKNTTA~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    MDGGYLD~QPDNCPERVTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK  
1ias_TGFbR  RPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~  
2phk_Phk    GNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~  
 


